
Гаплогруппы Y-ДНК из Центральной Азии. Филогения Y-хромосом в свете
новых данных

 

Предыдущие генетические исследования современных людей пролили свет на происхождение и генетическую
структуру популяций из Центральной Азии. А анализ древней ДНК останков различных исторических периодов
выявил закономерности смешения и генетическую структуру древних людей, а также их вклад в генофонды
современных популяций. В целом отцовский, материнский и аутосомный генофонды большинства популяций
этого региона характеризуются высоким разнообразием и примесью с популяциями Ближнего Востока,
Европы, а также Южной, Восточной и Северной Азии.

Смотрите видеоматериал Александра Личмана на Youtube канале «Археология, история, генетика — исследования»
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